Exemple de Prédiction 18 résidus situés en position Nter. de l’ubiquitine transférase (code PDB 2aak) :

Cette protéine a un taux de prédiction de 30,3 % avec l’approche bayésienne seule et de 40,1 % en utilisant les familles séquentielles.

Le fragment analysé est une hélice  de 12 résidus suivi d’une boucle.

· Le début de l’hélice est bien prédit (les 6 premiers BSP m).

· Dans la majorité des prédictions, le bloc réel est retrouvé parmi les 3 premières solutions proposées.

· Les BSPs proposés en première position ont presque toujours une conformation 3D proche du BSP réel : (entrée ou sortie d’hélice  au lieu du corps d’hélice , un élément boucle remplacé par un autre du même type).

